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	ĐỀ CƯƠNG CHI TIẾT HỌC PHẦN


	1.
	Thông tin học phần:

	
	Tên học phần:
	TIN SINH HOC
(M(Bioinforatics)

	
	Mã số:
	BIO507

	
	Thời lượng:
	2(1.5-0,5)

	
	Loại:
	Bắt buộc

	
	Trình độ đào tạo:
	Thạc sĩ

	
	Đáp ứng CĐR:
	a1, b1

	
	Học phần tiên quyết:
	Không

	
	Bộ môn quản lý:
	Sinh học


	2.
	Thông tin về giảng viên:

	TT.
	Giảng viên
	Bộ môn
	Điện thoại
	Email

	1
	TS. Đặng Thúy Bình
	Sinh học
	0904135750
	binhdt@ntu.edu.vn


	3.
	Thông tin về lớp học:

	
	Tên lớp: CHSH 2016 -2

	
	Thuộc ngành, chuyên ngành: Công nghệ sinh học

	
	Sĩ số: 14

	
	Học kỳ: II năm học 2016 - 2017


	4.
	Địa điểm và thời gian dạy – học:

	Hình thức
	Địa điểm
	Thời gian 

	
	
	T2
	T3
	T4
	T5
	T6
	T7
	CN

	Lên lớp
	Phòng học C2
	
	
	
	
	
	13h30 - 17h10
	13h30 - 7h10

	Thực hành
	Dóng hàng/kết nối trình tự; Phan tích trình tự; Xây dựng cấy phát sinh loài, xây dựng cấu trúc Protein
	
	
	
	
	
	13h30 - 17h10
	13h30 - 7h10

	Tư vấn
	Phòng thí nghiệm, trục tuyến 
	Giờ hành chính
	
	

	5.
	Mô tả:

	
	Kiến thức về ứng dụng công nghệ thông tin trong sinh học bao gồm quản trị và xử lý số liệu sinh học trên mạng internet; nguyên tắc và ứng dụng các phần mềm tin sinh học cơ bản và nâng cao; so sánh và đánh giá kết quả; nắm được các kỹ thuật giải trình tự thế hệ mới.

	6.
	Mục tiêu:

	
	Học phần trang bị cho người học kỹ năng khai thác nguồn dữ liệu sinh học toàn cầu và phân tích các dữ liệu sinh học phân tử hiện đại bao gồm so sánh, xây dựng các mô hình tiến hóa và cây phát sinh chủng loài, cấu trúc protein nhằm ứng dụng trong nghiên cứu sinh học cơ bản và ứng dụng

	7.
	Kết quả học tập mong đợi:

	
	Sau khi học xong học phần, học viên có thể:

	1)
	Lựa chọn và khai thác được các cơ sở dữ liệu tin sinh học

	2)
	Phân tích được các dữ liệu và trình tự sinh học

	3)
	Xây dựng được mô hình tiến hóa và cây phát sinh chủng loại

	4)


	Xây dựng cấu trúc bậc 3 của một số protein đơn giản

	5)
	Sử dụng được các phần mềm tin sinh học thông dụng (MEGA,  MrBayes, PAUP, Bioedit, Geneious. Model test)


	8.
	Học liệu: 

	
	1. Ali Masoudi-Nejad, Zahra Narimani,  Nazanin Hosseinkhan, 2013.  Next Generation Sequencing and Sequence Assembly: Methodologies and Algorithms. Springer Briefs in Systems Biology, Vol. 4

2. Claverie, J-M, Nortredam, C. 2007. Bioinformatics for Dummers. Wiley Publshing Inc. 436pp.
3. Gautham, BioInformatics: Databases and Algorithm, 2009. Alpha Sciences Press.

4. Nguyễn Văn Cách. 2006. Tin sinh học. Nxb. Khoa học và Kỹ thuật, Hà Nội.

5. Page, R.D.M., Holmes, E.C. 1998. Molecular Evolution. Blackwell Publishing. 346pp..
6. Ye SQ. 2008. Bioinformatics: A Practical Approach. CRC Press, Taylor & Francis Group.


	9.
	Kế hoạch dạy học: 


	Buổi
	Nội dung
	Nhằm đạt KQHT
	Hình thức dạy - học
	Nhiệm vụ 

của học viên

	C T7
	Cơ sở dữ liệu tin sinh học
Các khái niệm cơ bản

Cấu trúc, đặc điểm một số cơ sở dữ liệu tin sinh học trên thế giới: NCBI, EMBL, DDBJ

Khai thác thông tin trên các cơ sở dữ liệu tin sinh học
	(1)
	Thuyết giảng
	Tự học, đọc tài liệu

	C CN
	Xử lý và phân tích trình tự sinh học

Gióng hàng trình tự DNA, Xây dựng trình tự protein suy diễn
Tìm kiếm trình tự tương đồng trong các cơ sở dữ liệu

Phân tích trình tự sinh học
	(1.2)
	Thuyết giảng
	Tự học, đọc tài liệu

	C T7
	Xây dựng cây phát sinh chủng loại

Các thuật toán căn bản

Truy xuất và xử lí trình tự 

Xây dựng mô hình tiến hóa

Xây dựng cây phát sinh chủng loại dựa trên các phần mềm thông dụng (MEGA, PAUP, MrBayes)
	(1.3)
	Thuyết giảng
	Tự học, đọc tài liệu

	C CN
	Kỹ thuật giải trình tự thế hệ mới

Giới thiệu về kỹ thuật giải trinh tự thế hệ mới

Các hệ thống giải trình tự thế hệ mới

Ứng dụng giải trinh tự thế hệ mới
	(2.3.4)
	Thuyết giảng
	Tự học, đọc tài liệu

	C T7
	 Giới thiệu về cấu trúc protein

Các nền tảng về cấu trúc protein

Thể hiện cấu trúc trong không gian 3 chiều
Dữ liệu cấu trúc protein
	(1.5)
	Thuyết giảng


	Tự học, đọc tài liệu 

	C CN
	Tìm kiếm trình tự tương đồng trong các cơ sở dữ liệu


	(1,5)
	Thực hành

	Thực hành, viết báo cáo

	C T7
	Gióng hàng trình tự DNA
	(3,4,5)
	Thực hành

	Thực hành, viết báo cáo

	C CN
	Xây dựng cây phát sinh chủng loại

Xây dựng mô hình tiến hóa

Xây dựng cây phát sinh chủng loại dựa trên các phần mềm thông dụng (MEGA, PAUP, MrBayes)
	(1.4.5)
	Thực hành

	Thực hành, viết báo cáo

	C T7
	Trình bày seminar
	(1-5)
	Thuyết trình
	Trình bày báo cáo, thảo luận


	10.
	Kiểm tra và Đánh giá:

	TT.
	Hình thức kiểm tra, đánh giá
	Mô tả
	Nhằm đạt KQHT
	Trọng số (%)
	Thời điểm

	1
	Kiểm tra giữa kỳ
	Trắc nghiệm, trong phạm vi chủ đề 1,3,4
	1, 2, 3
	15%
	12/3

	2
	Tiểu luận/thuyết trình
	Báo cáo thực địa/bài tình bày nhóm
	3, 4
	25%
	19/3

	3
	Thi kết thúc học phần (viết)
	Trắc nghiệm và Tự luận, trong phạm vi các chủ đề 1-5
	1-5
	60%
	10/5


	11.
	Yêu cầu đối với học viên:

	
	- Tham dự ít nhất 80% số tiết lý thuyết của học phần;

- Tham dự đầy đủ số tiết thực hành của học phần;

- Có đủ các điểm đánh giá quá trình;

- Làm việc độc lập đối với những nhiệm vụ được giao cho cá nhân thực hiện;

- Không đạo văn;

- Có trách nhiệm trong làm việc nhóm.


	Giảng viên phụ trách chính:

	Họ và tên
	Chức danh, học vị
	Chữ ký

	Đặng Thúy Bình

	Tiến sĩ
	

	

	Giảng viên thứ hai/Trợ giảng:

	Họ và tên
	Chức danh, học vị
	Chữ ký

	
	
	

	

	Trưởng bộ môn:

	Họ và tên
	Chức danh, học vị
	Chữ ký

	Phạm Thu Thủy

	Tiến sĩ
	

	Ngày cập nhật cuối cùng:       1   /    6   /2017.
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